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Introducao

A Dbrucelose humana é uma zoonose bacteriana de manifestacdes inespecificas e potencial
subdiagndstico, especialmente quando envolve espécies incomuns ou emergentes do género Brucella. Em
laboratérios de rotina, a identificacdo pode ser desafiadora pela baixa frequéncia do agente, pelo risco
biolégico do manuseio e pelas limitacdes dos bancos de dados de sistemas automatizados e de
espectrometria de massas para definicdo em nivel de espécie. Em 2023, Brucella amazoniensis foi
descrita como espécie emergente associada a brucelose humana na regido amazdnica, reforcando a
importancia da confirmacao especializada e do uso de métodos genémicos na bacteriologia diagnéstica.

Objetivo(s)

Descrever a investigacdo microbiolégica de um caso de brucelose humana a partir de hemocultura
positiva, evidenciando as limitacdes dos métodos automatizados na identificacdo em nivel de espécie e o
papel do sequenciamento gendmico na confirmacao de espécies emergentes.

Material e Métodos

Relato de caso, descritivo e retrospectivo, baseado na andlise de registros laboratoriais de um caso de
brucelose humana. A amostra de sangue foi processada em sistema automatizado de hemocultura
BACT/ALERT®. A identificacdo inicial foi realizada pelo VITEK® 2 Compact. Considerando a relevancia
microbioldgica e epidemioldgica do achado, o isolado foi encaminhado a laboratério especializado, onde
foi avaliado por MALDI-TOF e gPCR, e posteriormente ao laboratério de referéncia nacional para
sequenciamento genémico.

Resultados:
A hemocultura positivou apés 44 horas de incubacao. O material do frasco positivo foi submetido a
bacterioscopia, com observacao de cocobacilos Gram-negativos, e semeado em &gar chocolate e agar
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MacConkey. Apds 48 horas, observou-se crescimento em Agar Chocolate de col6nias acinzentadas,
redondas e convexas, em Agar MacConkey, houve crescimento lento e escasso de col6nias n&o
fermentadoras de lactose. No laboratério local, o VITEK® 2 Compact identificou Brucella melitensis, com
99% de probabilidade. O isolado foi encaminhado para um laboratério especializado, no qual o MALDI-TOF
confirmou o género Brucella, sem definicdo da espécie, e a gPCR indicou resultado compativel com
Brucella melitensis. Posteriormente, o sequenciamento gendmico realizado pelo laboratério de referéncia
nacional identificou o isolado como Brucella amazoniensis.

Discussao e Conclusao

O caso evidencia que espécies emergentes de Brucella podem ser identificadas, por métodos
automatizados ou ensaios moleculares dirigidos, a espécies classicas do género, especialmente diante de
limitacbes dos bancos de dados ou dos alvos empregados para discriminacdo taxondmica. A identificacao
inicial como Brucella melitensis, espécie incomum no contexto epidemiolégico brasileiro, justificou a
confirmacdo por método de maior poder resolutivo. O sequenciamento genémico foi decisivo para a
elucidacdo taxon6mica do isolado e confirmou Brucella amazoniensis como agente associado ao caso
humano. O relato reforca a importadncia da interpretacdo critica dos resultados laboratoriais, da
articulacao entre laboratérios de rotina, especializados e referéncia nacional, e da incorporacdo de
métodos gendmicos para fortalecer a bacteriologia diagndstica, a biosseguranca e a vigilancia laboratorial
de zoonoses raras ou emergentes.
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